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Biosyntéza biochemicky vyznamnych latok . , .
¥ yvy ¥ bielkovin - proteosyntéza.

Ciele

Studentom nadobudané vedomosti a zruénosti | Studentom rozvijané spésobilosti

Poznat stavebné jednotky a struktiru nukleovych | Aplikovat princip  komplementarity na

kyselin a bielkovin. priklade.
Uvedomit si vyznam bielkovin a nukleovych | Vediet pouzit geneticky kod pri rieSeni
kyselin na prikladov.
organizmy. Vyuzit  poznatok o smere  transkripcie

Vysvetlit rozdiely v $truktire a vlastnostiach DNA a translacie.

a RNA. Naprogramovat riesenia Uloh v jazyku Python.

Poznat funkciu jednotlivych typov RNA. Aplikovat modelovacie postupy na nové

Vysvetlit spésob prenosu genetickej informacie - problémy.

transkripciu a proteosyntézu. Zruénosti  spojené  srozvojom myslenia
a ucenia.

PoZiadavky na vstupné vedomosti a zrucnosti

DNA, RNA, syntéza DNA - replikacia, syntéza RNA - transkripcia, syntéza bielkovin (proteosyntéza -
transldcia), geneticka informacia, adenin, guanin, cytozin, uracil, tymin, nukleotid, aminokyselina,
medidtorova, transferova, ribozémova RNA, komplementarita, kodén, antikodén, polynukleotidovy
retazec, polypeptidovy retazec. Geneticky kdd univerzalny a degenerovany. Pracovné a pamatové
vldkno DNA.

Rieseny didakticky problém

Na hodinach chémie su nukleové kyseliny a bielkoviny spravidla vyucované len z hladiska ich stavby
a Struktdry, vramci zdkladov biochémie ostdva uditefom len malo casu, aby sa venovali ich
biosyntéze. To sa Casto odzrkadli v tom, Ze Studenti maju tazkosti pochopit a aplikovat niektoré
principy prenosu genetickej informdcie aj vrdmci Dbiolégie. Vramci posiliovania
medzipredmetovych vztahov a interakcii s bioldgiou je vhodné aj na chémii realizovat precvicenie
prikladov na replikdciu, transkripciu atranslaciu, ato neobvyklou formou umoZfuje prave
programovaci jazyk Python.

Programovaci jazyk Python je interaktivny, velmi vhodny na vyucovanie programovania. Na rozdiel
od staticky typovanych jazykov, pri ktorych je treba dopredu deklarovat typy vsetkych dat, je Python
dynamicky typovany, obsahuje pokrocilé ¢rty modernych programovacich jazykov, napr. podpora
prace s datovymi Strukturami, objektovo-orientovand tvorba softvéru. Je to univerzalny




programovaci jazyk, ktory poskytuje prostriedky na tvorbu modernych aplikacii, takych ako analyza
dat, spracovanie médii, sietové aplikacie a pod.

Dominantné vyucovacie metody a formy Priprava ucitel’a, pomocky a chemikdalie

Interaktivna ukazka, riadené, nasmerované | Pocitac + program Python, dataprojektor

badanie. Diskusia. -
Pracovny list

Individualna praca, praca vo dvojiciach. Tabulka s genetickymi kédmi

Diagnostika splnenia vzdeldvacich cielov

Protokol na sledovanie pokroku studenta.

Ulohy na riedenie prikladov translacie a transkripcie.
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KOD
Uvop

V tejto Ulohe sa nau¢ime ako sa da vyuzivat programovaci jazyk Python pri rieSeni prikladov
translacie, transkripcie a genetického kédu.

Geneticka informacia (GI) je sprdva zapisana v Struktire molekuly DNA, ktord umoziuje organizmu
utvorit urdity znak v jeho konkrétnej forme. Geneticka informacia je uloZena v linedarnych molekulach
DNA a je zapisana pomocou genetického kddu (GK).

Geneticky kod je spbsob zapisu genetickej informacie prostrednictvom poradia dusikatych baz v
Struktare DNA (A,T,C,G).

Podstatou genetickej informacie je kddovanie poradia aminokyselin v peptidovom retazci, ktory
vytvara bielkovinu. KedZe na tvorbe bielkovin sa zucastriuje asi 20 aminokyselin, zatial' ¢o RNA vyuZiva
4 druhy nukleotidov (baz), je zrejmé, Ze aminokyselina musi byt uréovana najmenej trojicou baz. Takato
trojica dusikatych baz sa nazyva triplet. Triplet, ktory kéduje nejakd aminokyselinu sa oznacuje kodoén.

11.1 Priebeh vyucby

EVOKACIA:

Ucitel ma preopakovat so Studentami poznatky o Struktire a vlastnostiach nukleovych kyselin
a ich biosyntéze a musi poznat rieSenia pracovného listu. Tato metodika nadvazuje na poznatky z témy
Latky v Zivych organizmoch.

Poznatky, ktoré je potrebné so studentmi zopakovat - nukleové kyseliny

Obsahovy Standard: geneticka informdcia, adenin, guanin, cytozin, uracil, tymin, nukleotid, DNA, RNA,
medidtorova, transferova, ribozémova RNA, komplementarita, kodén, antikoddn, polynukleotidovy
retazec.

Vykonovy standard

e charakterizovat nukleové kyseliny z hladiska vyskytu a vyznamu,

e charakterizovat nukleové kyseliny z hladiska ich klasifikacie a zloZenia,

e porovnat stavbu DNA a RNA,

e charakterizovat mediatorovd, transferovi a ribozémovd RNA z hladiska ich funkcie a vyskytu

v bunke,

e vysvetlit vyznam pojmu komplementarita na priklade DNA,
e vysvetlit rozdiel medzi univerzalnym a degenerovanym genetickym kédom.






